Table 4. Comparison of aa composition of SSB sequences between different GC content groups. Average values (%) for each aa in OB-fold and Ct-domain were shown for each GC category. The last column shows the overall trend in the aa composition in 961 proteomes collected from the bacteria with wide range of GC content approx. 25-75 %. Statistically significant changes (P<0.05) between three groups for OB fold or C-terminal regions are coloured in grey. Trends in overall proteomes are shown in the right column (↑ increase in aa ratio with an increase in GC, ↓ decrease with an increase in GC and – no overall change with increase in GC).
	 
	<40% GC
	40-60% GC
	>60 GC
	<40% GC
	40-60% GC
	>60 GC
	 

	average

% AA
	OB fold
	C-tail
	overall proteomes (35)

	A
	5,4
	6,4
	6,5
	4,7
	8,2
	9,8
	↑ 

	C
	0,9
	0,6
	0,8
	0,5
	0,0
	0,0
	 -

	D
	4,6
	4,5
	5,0
	11,6
	9,8
	11,0
	 - 

	E
	7,1
	8,0
	8,2
	8,4
	6,7
	3,4
	 - 

	F
	4,0
	2,8
	2,4
	5,3
	4,5
	3,9
	↓

	G
	7,7
	8,3
	8,9
	7,1
	17,5
	29,9
	↑

	H
	0,8
	0,9
	0,8
	0,6
	0,4
	0,4
	 -

	I
	6,2
	5,3
	4,4
	4,1
	2,2
	1,3
	↓ 

	K
	7,2
	6,2
	6,1
	5,2
	1,8
	0,2
	↓ 

	L
	7,0
	7,3
	7,1
	2,5
	2,0
	1,1
	 - 

	M
	2,3
	2,5
	2,3
	1,5
	1,3
	1,3
	 -

	N
	6,5
	5,3
	4,8
	9,6
	5,7
	2,0
	↓ 

	P
	1,5
	1,9
	1,9
	7,1
	10,8
	10,7
	↑

	Q
	4,4
	4,9
	5,1
	7,5
	7,2
	6,2
	 -

	R
	7,3
	8,4
	9,0
	2,3
	4,0
	6,5
	↑ 

	S
	6,2
	5,1
	4,9
	12,1
	11,5
	7,0
	 - 

	T
	7,4
	7,3
	7,5
	4,1
	2,2
	1,0
	 - 

	V
	8,3
	8,6
	9,3
	2,3
	1,7
	0,9
	↑ 

	W
	1,8
	2,2
	2,4
	0,3
	0,4
	0,5
	↑ 

	Y
	3,3
	3,4
	3,0
	2,7
	2,1
	2,4
	↓


